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    摘要：利用与穗行数有关的5个导入系及轮回亲本综3进行GriffingⅣ双列杂交发展分离群体，结合SSR标记和田间表型

鉴定，分析玉米穗行数QTL及其相互作用。在导入系×综3所发展的5个F2群体中，仅在一个群体中检测到1个穗行数

QTL，所解释的表型变异为10.68％。在导入系间杂交所发展的F2群体中检测到9个QTLs，分别位于第1、3、8染色体上，所解

释的表型变异在4.53％ ～6.52％之间。另外，检测到2对QTL间互作，10对QTL与未检测到QTL的导入片段间的互作，单个

R群体中各类互作所解释的表型变异显著大于QTL所解释的表型变异。这些结果表明，基因互作在玉米穗行数形成中起着

重要的作用。

玉米（Zea maysL.）；穗行数；数量性状位点；遗传效应；上位性
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