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SSR标记分析种子老化及繁殖世代
对大豆种质遗传完整性的影响

王 栋1，卢新雄1，张志娥1，陈晓玲1，辛 霞1，辛萍萍1，耿立格2

(1中国农业科学院作物科学研究所，北京100081；2河北省农林科学院粮油作物研究所，石家庄050031)

摘要：选取大豆品种中黄18为试验材料，利用60对SSR核心引物对经过不同老化时间处理的群体及其繁殖后代群体进

行遗传完整性分析。经过老化处理的群体及其繁殖子代群体与未经老化处理的对照群体相比，等位基因频率、有效等住基因

数没有显著差异，结果表明经过老化处理种子及其繁殖子代群体的等位基因频率变化不大。未经老化处理、发芽率为98％的

对照群体(G。-1)与其繁殖一代、繁殖二代群体相比，等住变异数、遗传多样性指数、香农指数和稀有等位基因数没有显著差

异，且遗传一致度相对较高；而经过老化处理、发芽率低于85％的群体(G。-3和G0-4)及其后代繁殖群体与对照群体相比，等

位变异数、遗传多样性指数、香农指数和稀有等位基因数显著或极显著降低，且遗传一致度相对较低。因此，种子老化较繁殖

世代对大豆种质群体的遗传结构影响更大。
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Abstract：In this study soybean cuhivar Zhonghuang 1 8 was used as materials，and the genetic integrity of

population with different germination percentage and their descendant population was investigated by 60 core SSR

primers．The results showed that there was no significant difference in the allclic frequencies and the effective hum·

ber of alleles of the aged population and their descendant population compared with the control population．It indica-

ted that the allelic frequencies of the aged population and their descendant population changed slightly．There was

no significant difference in the number of alleles，the index of genetic diversity，Shannon’S information index and the

number of rare alleles between the control population with the germination percentage of 98％and its first and sec-

ond descendant population，and the value of genetic identity was relatively high．The number of alleles，the index of

genetic diversity，Shannon’s information index and the number of rare alleles of the aged population(Go一3 and Go-

4)with the germination percentage below 85％and their first and second descendant population were significantly

reduced compared with the control，and the value of genetic identity was relatively high．Therefore，seed aging maybe

had a greater impact on the genetic composition of the soybean population than regeneration times．
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作物种质资源是作物育种、生物技术和作物科

学发展的物质基础，是人类赖以生存与发展的宝贵

财富。世界各国都非常重视对种质资源的收集保

存，目前已收集到610万份植物种质资源，其中约
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90％以种子的形式保存在1300多座低温种质库

中⋯。我国国家长期库贮存的种质数量已达到

35．2万份，长期保存的种质数量处于世界前列。

然而，无论保存技术如何改进，随着贮藏时间的

延长，种质库中种子的生活力会不可避免地发生下

降，同时由于生活力监测及对外供种的消耗使得贮

藏样品的数量不断减少。为此，当保存种质发芽率

下降或贮存种质数量减少至某一更新临界值时，就

需进行繁殖更新，并以更新的种子形成下一轮种质

保存样品口1。许多研究报道表明，在种质繁殖更新

过程中，其遗传完整性易受到种子老化、繁殖群体大

小、授粉及收获方式、繁育体系和繁殖世代数等因素

影响而发生改变p11。早期的种质遗传完整性检测

方法有形态标记、细胞标记和同工酶标记等，这些方

法存在这样或那样的缺陷。随着DNA分子标记技

术的兴起，RFLP、RAPD、SSR、AFLP等技术已应用于

遗传完整性检测，Russell等一1、Powell等¨叫和Tar-

amino等¨川证明SSR比其他分子标记具有更高的

多态性，而且是共湿性标记。因此，SSR标记技术是

研究种质遗传完整性变化较为理想的方法。

中国是大豆的起源地，我国国家作物种质长期

库中保存了大豆种质资源2．5万余份，包括育成品

种、地方品种和国外引进品种。另外保存的野生大

豆种质资源6千余份。这些资源是我国大豆遗传研

表1 供试大豆种质群体

Table 1 Soybean germplasm population used in the study

究和作物育种的宝贵财富，保存好这些资源意义重

大。前人对大豆种质遗传完整性变化影响因素研

究，大多集中在更新年限方面¨引，而在种子老化和

繁殖世代方面探讨较少。本研究以大豆品种中黄

18为材料，利用SSR分子标记技术，分析评价了种

子老化及繁殖世代对大豆种质资源遗传完整性的影

响，为制定科学的大豆种质保存和更新策略提供了

重要的理论与现实依据。

1 材料与方法

1．1 供试材料

大豆品种中黄18的原始材料种子由中国农业

科学院作物科学研究所提供，2001年大田收获，种

子含水量为8％～9％。2002年2月将种子放于铝

箔袋内密封包装后，在40±2℃下进行不同时间的

人工老化处理(112d、154d、196d)，得到3个不同生

活力水平的原始材料种子(G。-2、G。-3、G。一4)，未经

人工老化处理的原始材料种子(G。·1)为对照

(CK)。2003年将原始材料种子(G。)进行田间种

植，分别获得4个子一代繁殖群体种子(G，)，2006

年将子一代种子(G．)再进行田间种植，获得4个子

二代繁殖群体种子(G：)，详见表1。所有收获的种

子晾干后在4℃条件下贮藏，以备试验用。本研究

以处理群体为基本单位。

1．2 田间试验设计

繁殖一代(G，)与繁殖二代(G：)的田问繁殖

均采用随机区组设计方案，每个处理设置4个重

复，每个重复播种的种子量为200粒，每个处理需

用800粒种子，并按照当地的大田管理技术流程

进行繁殖更新，采取混合方法收获种子。繁殖更
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新地点为河北省石家庄市河北农科院粮油作物研

究所试验地。

1．3 种子发芽率测定

参照《国际种子检验规程》中的发芽条件进行

发芽试验¨引。发芽床采用滤纸，温度为25％，重复

2次。逐日调查发芽数，第3天统计发芽势(Gp)，

第4天统计发芽率(G)。

1．4 基因组DNA提取

从每个处理群体材料中随机取出200粒种子

种于蛭石中并在培养箱内进行变温培养。每天光

照14h，温度为300C；黑暗10h，温度为20℃，相对湿

度为80％。幼苗长至3叶期时，每个处理随机取60

株，单株提取DNA。提取方法采用SDS法，用1×TE

稀释成相同的浓度(20ng／斗1)，4。C保存备用。

1．5 SSR引物选取

选取谢华等¨叫选出的60对SSR核心引物，相

关信息来自http：／／soybase．org／resourees／ssr．php，

见表2。60个SSR位点均被定位在大豆遗传图谱

上，完全覆盖大豆20个连锁群，每个连锁群上分布

2—4个位点，平均为3个。

表2 砷对SSR核，厶引物的名称、核心序列、片段

大小、连锁群和染色体位置

Table 2 Name。core sequence。fragment size。Iinkage

group and position in LG of 60 core primers

续表

1．6 PCR扩增与聚丙烯酰胺电泳检测

PCR反应总体系为20¨l，包括10×PCR buffer

(含Mg“)21xl，2．5mmol／L dNTPl．8阻l，2．5U／ltl Taq
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酶0．4斗l，5斗mol／L Primer—pairs(1+1)斗l，20ng／V．1

DNA 5斗l，ddH20 9斗l。PCR扩增程序为：94。C 4min；

94℃30s，47℃30s，72℃30s，35个循环；72℃

10min，温度降至15℃时取出，4℃下备用。扩增产

物在6％变性聚丙烯酰胺凝胶电泳，功率70W，时

间45rain，银染法检测[151。PCR反应中的Taq酶、

dNTP和PCR buffer均购自北京天根生化科技有限

公司。

1．7 数据分析

统计扩增条带，每个引物视为1个位点，每条带

视为1个等位变异。在统一迁移率上有带记为1，

无带记为0，缺失记为9，并参照DNA marker I估计

片段大小。使用Powermarker V3．25、POPGENE vet-

sion 1．31、NTSYS pc2．1等软件对不同时间老化处

理和繁殖世代的大豆种质群体进行遗传结构分析，

所得的实验数据用SAS V8进行差异显著性分析。

2 结果与分析

2．1 群体遗传结构分析

利用60对SSR核心引物对大豆中黄18 12个

种质群体进行分子标记检测，共检测到60个位点、

138个等位基因，每个位点的等位基因数在1—4之

间，平均为2．3个。引物Satt307扩增原始材料

(G。)4个群体的SSR电泳图谱分别见图l、图2。

图1 引物Satt307扩增群体G．-1和Go-2的SSR电泳图谱

Fig．1 Electrophoretic patterns of SSR with primer Satt307 in population G．·1 and G．·2

图2 引物Satt307扩增群体G．-3和G．-4的SSR电泳图谱

Fig．2 Electrophoretic patterns of SSR with primer Satt307 in population G．-3 and G．-4

·利用Powermarker V3．25计算各个群体的等位

基因频率，用SAS V8对其进行t测验，结果见表3。

从表3中可以看出各处理群体与对照群体t测验的

概率值P均大于0．9990，表明处理群体与对照群体

相比等位基因频率几乎没有差异。由此可见，种子

老化和繁殖世代对大豆中黄18种质群体的等位基

因频率分布影响不大。

使用POPGENE version 1．31对各个群体进行进

一步分析。计算各群体的等位基因数、多态位点数、

多态位点百分数、每位点等位基因数、有效等位基因

数、遗传多样性指数和香农指数等遗传多样性参数，

结果见表4。从表4中可以看出，各群体的每位点

有效等位基因数与对照群体相比差异不显著，这与

等位基因频率差异分析相一致。经过不同时间老化

处理(112d、154d、196d)的群体G。-2、

表3 供试大豆种质群体等位基因频率t测验

Table 3 The t-test for allele frequency of the tested soy-

bean germplasm population
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G0—3、Go-4及繁殖的子代群体G。·2、G。·3、G。·4和

G：．2、G：-3、G：-4，其各项遗传多样性参数均低于对

照群体G。．1，而且随老化时间的延长，生活力水平

愈低，其各项遗传多样性参数也愈低。每位点等位

基因数、有效等位基因数、遗传多样性指数和香农指

数的显著性检验结果显示，发芽率低于85％的群体

G。．3、G。．4的每位点等位基因数、遗传多样性指

数和香农指数3项遗传多样性参数与对照群体

G。．1相比差异极显著。同样G。·3和G。一4的后

代群体，即群体G，．3、G：-3以及群体G，一4、G2-4

的每位点等位基因数、遗传多样性指数和香农指

数3个遗传多样性参数与对照群体相比差异显

表4 供试大豆种质群体的遗传结构

著或极显著，但这几项参数分别比群体G。一3和

G。-4要略高。结果表明，随着老化时间的延长，

生活力水平的下降，存活群体内的遗传多样性低

于对照群体遗传多样性。由对照群体G。一1繁殖

的子代群体G，一1及其再次繁殖的群体G：一1，其

各项遗传多样性参数与对照群体G。-1相比几乎

没有差异。表明未经过老化处理的高生活力水

平大豆种质材料经过两次繁殖更新后，其群体的

遗传结构得到了较好的保持。以上结果表明，种

子老化较繁殖世代对大豆种质材料的群体遗传

结构影响更大。

Table 4 Genetic composition of the tested soybean germplasm population

NA：No．of Alleles；X：No．of polymorphie loci；P：percentage of polymorphie loci；A：No．of alleles per loci；Ae：Effective No．of alleles per loci；日：Index

of genetic diversity；I：Shannon’S information index

‘、”：5％、1％水平上显著差异‘and”：Significant at 5％level and l％level

2．2 遗传一致度分析

使用POPGENE version 1．31计算出各个群体间

的遗传一致度，结果见表5。从表5可以看出，各群

体与对照群体G。一1相比，遗传一致度最大的群体

是G，一1为0．9999，其次是群体G：一1为0．9998，遗

传一致度最小的是群体G。．4、G。一3，分别为0．9962、

0．9970。根据各群体间的遗传一致度，利用NTSYS

pc2．1以非加权类平均法(UPGMA)进行聚类分析，

建立树状聚类图，结果见图3。从图3可以看出，虽

然群体G。．4与对照群体G。·1的遗传一致度最低，

但是其绝对值仍然很高，最低也在0．9965处与对照

群体G。．1聚在一起，表明所有群体与对照群体在

遗传一致度方面还是具有较高的一致性，这与等位

基因频率以及每位点有效等位基因数的分析相一

致。群体G，．1与对照群体G。·l的遗传一致度最

大，遗传距离也最近，其次是群体G：一1。这是因为

群体G，．1是由未经老化处理的对照群体G。-l繁

殖更新而来，群体G：．1又是群体G。一l繁殖更新而

来，表明未经老化处理的高生活力水平大豆种质材

料经过两次繁殖后其遗传一致度得到了较好的保

持。经过老化处理的群体G。-3、Go-4与对照群体

G。．1的遗传一致度相对较低，表明种子老化对大豆

种质材料遗传一致度的影响较大。群体G。-3和群

体G：一3、群体G。一2和群体G：一2、群体G，-4和群体

G：．4之间具有较高的遗传一致度，因为后者是由前

者繁殖更新而来。这6个群体与对照群体G。一1的

遗传一致度比群体G。-3、Go-4与对照群体G。一1的

要高，说明种子老化对大豆种质材料遗传一致度的
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影响较繁殖世代更大。

表5 供试大豆种质群体间遗传一致度

Table 5 Genetic identity among the tested soybean germplasm population

0．9965 0．9973 O．9982 0．9990 0．9999

遗传一致度Genetic identity

图3 供试大豆种质群体UPGMA聚类分析

Fig．3 UPGMA dendrogram of the tested soybean

germplasm population

2．3 稀有等位基因(P<0．05)变化分析

稀有等位基因是指群体内其基因频率低于5％

的等位基因。群体内的遗传多样性差异很大程度上

是由于稀有等位基因(P<0．05)结合或综合到基因

型背景中。大豆种质材料在经过老化处理和繁殖更

新后易发生稀有等位基因的丢失或增加，从而导致

群体内等位基因数的变化。各个群体内的稀有等位

基因数目的变化见表6。从表6可以看出，经过老

化处理的群体G。-3、G0-4的稀有等位基因数要明

显低于对照群体G。·l，而且与对照群体G。一1共有

的稀有等位基因数，随着老化时间的延长和生活力

水平的降低而减少，各群体稀有等位基因的变化数

表6 供试大豆种质群体稀有等位基因数目变化

Table 6 Change of No．of rare alleles of the tested soybean

germplasm population

(丢失数／增加数)也有相同的趋势。表明种子老化

可以显著地影响大豆种质群体内的稀有等位基因数

目，主要是减少其数目。由对照群体G。-1繁殖更

新的群体G。·1、G：-1与其相比，以上3个指标变化

较小。表明未经过老化处理的高生活力水平大豆种

质材料经过两次繁殖更新后，其稀有等位基因得到

了较好的保持；而由经过老化处理的低生活力水平

群体G。一2、G。一3、Go-4繁殖更新的群体G，-2、G，．
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3、G，一4以及G：．2、G，．3、G：．4与对照群体Go—l相

比稀有等位基因数明显减少；与对照群体G。·1共

有的稀有等位基因数的变化趋势一致；而稀有等位

基因变化数(丢失数／增加数)却显著增加。表明经

过老化处理的低生活力水平群体繁殖更新的后代群

体与对照群体相比其稀有等位基因数变化较大。以

上分析表明，对稀有等位基因变化的影响，种子老化

较繁殖世代作用更大。

3 讨论

3．1 种子老化及繁殖世代对大豆种质群体遗传完

整性变化的影响

遗传完整性(genetic integrity)是指群体的遗传

结构得到完全的保持，包括基因型频率分布及等位

基因频率分布和其原始群体一样，保持不变¨6|。维

持种质遗传完整性就是种质在贮藏过程中保持最低

程度的遗传改变，在繁殖更新过程中要保持子代与

亲代具有最大程度的遗传相似性，这是种质保存工

作的核心。Parzies等"1运用同工酶标记对贮藏不

同年限的大麦地方品种的研究发现，不同繁殖世代

的种质材料之间醇溶蛋白谱带频率存在显著差异。

Chebotar等H o利用SSR分子标记技术对不同繁殖世

代的黑麦品种的研究发现等位基因的频率也存在显

著差异，并且检测到了某些等位基因的丢失或增加。

Roos¨1对8个不同种子壳色和荚果颜色混合为一个

群体的菜豆品种研究发现，经过15次种子老化和更

新周期后其中的6个品种丢失。本研究利用SSR

分子标记技术，通过对经过不同时间老化处理及繁

殖世代的大豆种质群体进行检测，发现各处理群体

的等位基因频率、每位点有效等位基因数与对照群

体相比差别不大，表明种子老化和繁殖世代对大豆

的遗传完整性影响不大。这与大豆自身的遗传结构

特点有关，且供试品种中黄18是育成品种，属于同

质种质材料，基因型纯合，其材料个体之间基本上具

有相同的遗传结构。在繁殖更新过程中，受外来花

粉污染的概率也极小。因此，各处理群体与对照群

体相比，遗传完整性得到了较好的保持。经过进一

步分析发现，经过老化处理的低生活力水平原始材

料群体与对照群体相比，等位基因数、多态位点数、

多态位点百分数、每位点等位基因数、遗传多样性指

数和香农指数均发生下降，而且老化处理时间越长，

生活力水平越低，各项遗传多样性参数下降的程度

越大。表明经过老化处理的低生活力水平群体内的

遗传多样性低于未经过老化的高生活力水平对照群

体。这与张晗等¨73研究的结果一致。通过对稀有

等位基因变化的研究揭示了问题的本质。稀有等位

基因在群体内占有极小的份额，但是却大大增加了

群体内的基因多样性。稀有等位基因易受到种子老

化、繁殖群体大小、种子收获方式、繁殖世代等因素

影响而发生丢失。稀有等位基因的变化可以较小地

改变群体内的基因型频率和等位基因频率，却较大

地改变群体的遗传多样性。通过对各群体的遗传结

构、各群体与对照群体间的遗传一致度以及稀有等

位基因变化的研究表明，种子老化比繁殖世代对大

豆种质遗传完整性的影响更大。因此，在进行大豆

种质繁殖更新时，确定高的发芽率更新标准是至关

重要的。

3．2 大豆种质繁殖更新发芽率标准

种质资源繁殖更新策略研究的目标就是降低遗

传漂变、遗传漂移、选择和异型花粉污染及种子混杂

等对种质资源遗传完整性的影响，其研究内容主要

包括更新发芽率标准、繁殖群体大小和种子收获方

式等¨“川。大豆是典型的自花授粉作物，天然自交

率约为0．5％一1．O％，繁殖群体大小和种子收获方

式对其遗传完整性的影响不会太大，其繁殖更新策

略应着重考虑更新发芽率标准。适宜的繁殖更新发

芽率指标可以降低贮藏种子基因突变和田间选择对

种质资源遗传完整性的影响。根据大豆种子30℃

老化试验结果，李灵芝等口u推荐发芽率80％作为

大豆种子繁殖更新的生活力标准，73％为更新发芽

率下限。目前，国内外种质基因库繁殖更新的发芽

率标准通常在65％一85％之间旧o。IPGRI推荐标准

为发芽率85％，或者降至起始发芽率的85％，最低

临界值为发芽率65％¨k2“。本研究得出未经过老

化处理、发芽率为98％的对照群体其繁殖更新的后

代群体与之相比，等位基因数、遗传多样性指数、香

农指数和稀有等位基因数没有显著性差异，遗传一

致度相对较高；而经过老化处理、发芽率低于85％

的群体(G。．3、Go-4的发芽率分别为81％和79％)

及其繁殖更新的后代群体与对照群体相比，等位基

因数、遗传多样性指数、香农指数和稀有等位基因数

目显著降低，且遗传一致度相对较低。这印证了IP．

GRI推荐发芽率为85％在种质繁殖更新中的重要

指导作用。

参考文献

[1] FAO．Report Oil the state of the world's plants genetic resources

[R I ll International Teehnieal Conference Oil Plant Genetic Re-

80Ul'Ces，Leipzig，Germany．FAO，Rome，Italy，1996

 万方数据



2期 王栋等：SSR标记分析种子老化及繁殖世代对大豆种质遗传完整性的影响 199

[2]

[3]

[4]

[5]

[6】

[7】

[8】

[9】

[10]

Frankel O H．Brown A H D。Burdon J J．et a1．The conservation of

plant biodiversity[M]．Cambridge University Press，Cambridge，

1995

Parzies H K，Spoor W，Ennos R A。et a1．Genetic diversity of bar-

Icy landrace accessions(Hordeum m‘函are ssp．Vulgare)conserved
for different lengths of time in“situ gene banks[J]．Heredity，
2000．84：476．486

Chebotar S，B甜er M S。Korzun V，et a1．Molecular studies on ge—

netic inte—ty of open-pollinating species rye(Secale cereale L．)
after long-terra genebank maintenance[J]．Theor Appl Genet。

2003，107(8)：1469．1476

Stoyanova S D．Genetic shifts and variations of gliadins indueed

by seed agi“g[J]．Seed Sci＆Technol，1991，19：363—371

DelRioAH，Bamberg J B，HuamanZ，et a1．Assessing changesin
the genetic diversity of potato gene banks．I．Effects of seed in-

crease[J]．Theor Appl Genet，1997，95：191-198

Roos E E．Report of the storage committee working population on

effects of storage 011 genetic intc鲥ty 1980—1983[J]．Seed Sei＆

TeehnoI。1984。12：255-260

Tac K—L J，Perrino P，Spagnoletti Zeuli P L，et a1．Rapid and non—

destructive method for detecting composition change in wheat

germplasm accessions[J]．Crop Sei，1992，32：1039—1042

Russell J R，Fuller J D，Macaulay M，et a1．Direct comparison of

levels of genetic variation among barley accessions detected by

RFLPs，AFLPs，SSRs and RAPDs[J】．Theor Appl Genet，1997，

95：714-722

Powell W，Morgante M，Andre C，et a1．The comparison of RFLP，

RAPD，AFLP and SSR(microsatellite)markers for germplasm a-

nalysis[J]．Mol Breed，1996。2：225—238

【11]

[12]

[13]

[14]

[15]

[16]

[17]

[18]

[19]

[20]

[21]

[22]

Taramino G．Tingey S．Simple sequence repeats for germplasm a．

nalysis and mapping in maize[J]．Genome，1996，39：277—287

夏冰，卢新雄，陈晓铃，等．利用SSR分子标记检测分析30份

大豆种质遗传完整性[J]．大豆科学，2007，26(3)：305—309

国际种子检验协会(ISTA)．国际种子检验规程[M]．北京：中

国农业出版社，1996：187—188

谢华，常汝镇，曹永生，等．利用中国秋大豆(Glycine，∞z(L．)

Merr)筛选SSR核心位点的研究[J]．中国农业科学，2003，36

(4)：360·366
Cairns M J。Murray V．Rapid silver staining and recovery of PCR

products separated on polyacrylamide gels[J]．Biotechniques。

1994。17(5)：914—921

盖钧镒．植物种质群体遗传结构改变的测度[J]．植物遗传资

源学报，2005，6(1)：1．8

张晗，卢新雄，张志娥，等．种子老化对玉米种质资源遗传完

整性变化的影响[J]．植物遗传资源学报，2005，6(3)：
27l一275

Saekville Hamilton N R。Chorhon K H．Regeneration of accessions

in seed collection[M】．IPGRI，Rome，1997

Engels J M M，RamanatIIa Rao B．Regeneration of seed crops and

their wild relatives[R]／／Proceedings ofa Consultation Meeting。

1995，ICRISAT，Hyderabad，India，IPGRI，Rome。1998

Lawrence M J。Marshall D F．Davies P．Genetics of genetic con—

servation．I．Sample size when coUecting germplasm[J]．Euphyti-

ca，1995，84：89-99

李灵芝，王丽娜，马华英，等．基因库大豆种子繁殖更新阈值

研究[J]．华北农学报，2001，16(3)：74—79

FAO／IPGRI．Genebank Standards[s]．FAO Rome，IPGRI Rome，

1994

 万方数据



SSR标记分析种子老化及繁殖世代对大豆种质遗传完整性的影

响
作者： 王栋， 卢新雄， 张志娥， 陈晓玲， 辛霞， 辛萍萍， 耿立格， WANG Dong， LU Xin-

xiong， ZHANG Zhi-e， CHEN Xiao-ling， XIN Xia， XIN Ping-ping， GENG Li-ge

作者单位： 王栋,卢新雄,张志娥,陈晓玲,辛霞,辛萍萍,WANG Dong,LU Xin-xiong,ZHANG Zhi-e,CHEN

Xiao-ling,XIN Xia,XIN Ping-ping(中国农业科学院作物科学研究所,北京,100081)， 耿立

格,GENG Li-ge(河北省农林科学院粮油作物研究所,石家庄,050031)

刊名：
植物遗传资源学报

英文刊名： JOURNAL OF PLANT GENETIC RESOURCES

年，卷(期)： 2010,11(2)

被引用次数： 1次

  
参考文献(22条)

1.FAO Report on the state of the world's plants genetic resources 1996

2.FAO/IPGRI Genebank Standards 1994

3.李灵芝;王丽娜;马华英 基因库大豆种子繁殖更新阈值研究[期刊论文]-华北农学报 2001(03)

4.Lawrence M J;Marshall D F;Davies P Genetics of genetic consorvation.I.Sample size when collecting

germplasm 1995

5.Frankel O H;Brown A H D;Burden J J The conservation of plant biodiversity 1995

6.Russell J R;Fuller J D;Macaulay M Direct comparison of levels of genetic variation among barley

accessions detected by RFLPs,AFLPs,SSRs and RAPDs 1997

7.Tac K-L J;Perrino P;Spagnoletti Zeuli P L Rapid and nondestructive method for detecting

composition change in wheat germplasm accessions[外文期刊] 1992

8.Roos E E Report of the storage committee working population on effects of storage on genetic

integrity 1980-1983 1984

9.Del Rio A H;Bamberg J B;Huaman Z Assessing changes in the genetic diversity of potato gene

banks.I.Effects of seed increase 1997

10.Stoyanova S D Genetic shifts and variations of gliadins induced by seed aging 1991

11.Chebotar S;R(o)der M S;Korzun V Molecular studies on genetic integrity of open-pollinating

species rye(Secale cereale L.)after long-term genebank maintenance[外文期刊] 2003(08)

12.Parzies H K;Spoor W;Ennos R A Genetic diversity of barley landrace accessions(Hordeum vulgare

ssp.Vulgare)conserved for different lengths of time in ex situ gene banks 2000

13.Engels J M M;Ramanatha Rao B Regeneration of seed crops and their wild relatives 1998

14.Sackville Hamilton N R;Chorhon K H Regeneration of accessions in seed collection 1997

15.张晗;卢新雄;张志娥 种子老化对玉米种质资源遗传完整性变化的影响[期刊论文]-植物遗传资源学报 2005(03)

16.盖钧镒 植物种质群体遗传结构改变的测度[期刊论文]-植物遗传资源学报 2005(01)

17.Cairns M J;Murray V Rapid silver staining and recovery of PCR products separated on

polyacrylamide gels 1994(05)

18.谢华;常汝镇;曹永生 利用中国秋大豆(Glycine max(L.)Merr)筛选SSR核心位点的研究[期刊论文]-中国农业科

学 2003(04)

19.国际种子检验协会(ISTA) 国际种子检验规程 1996

http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_zwyczyxb201002013.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_zwyczyxb201002013.aspx
http://g.wanfangdata.com.cn/
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e7%8e%8b%e6%a0%8b%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%8d%a2%e6%96%b0%e9%9b%84%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%bc%a0%e5%bf%97%e5%a8%a5%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e9%99%88%e6%99%93%e7%8e%b2%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e8%be%9b%e9%9c%9e%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e8%be%9b%e8%90%8d%e8%90%8d%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e8%80%bf%e7%ab%8b%e6%a0%bc%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22WANG+Dong%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22LU+Xin-xiong%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22LU+Xin-xiong%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22ZHANG+Zhi-e%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22CHEN+Xiao-ling%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22XIN+Xia%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22XIN+Ping-ping%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22GENG+Li-ge%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Organization%3a%22%e4%b8%ad%e5%9b%bd%e5%86%9c%e4%b8%9a%e7%a7%91%e5%ad%a6%e9%99%a2%e4%bd%9c%e7%89%a9%e7%a7%91%e5%ad%a6%e7%a0%94%e7%a9%b6%e6%89%80%2c%e5%8c%97%e4%ba%ac%2c100081%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Organization%3a%22%e4%b8%ad%e5%9b%bd%e5%86%9c%e4%b8%9a%e7%a7%91%e5%ad%a6%e9%99%a2%e4%bd%9c%e7%89%a9%e7%a7%91%e5%ad%a6%e7%a0%94%e7%a9%b6%e6%89%80%2c%e5%8c%97%e4%ba%ac%2c100081%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Organization%3a%22%e6%b2%b3%e5%8c%97%e7%9c%81%e5%86%9c%e6%9e%97%e7%a7%91%e5%ad%a6%e9%99%a2%e7%b2%ae%e6%b2%b9%e4%bd%9c%e7%89%a9%e7%a0%94%e7%a9%b6%e6%89%80%2c%e7%9f%b3%e5%ae%b6%e5%ba%84%2c050031%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Organization%3a%22%e6%b2%b3%e5%8c%97%e7%9c%81%e5%86%9c%e6%9e%97%e7%a7%91%e5%ad%a6%e9%99%a2%e7%b2%ae%e6%b2%b9%e4%bd%9c%e7%89%a9%e7%a0%94%e7%a9%b6%e6%89%80%2c%e7%9f%b3%e5%ae%b6%e5%ba%84%2c050031%22+DBID%3aWF_QK
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-zwyczyxb.aspx
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-zwyczyxb.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22FAO%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e1.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22FAO%2fIPGRI%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e22.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e6%9d%8e%e7%81%b5%e8%8a%9d%3b%e7%8e%8b%e4%b8%bd%e5%a8%9c%3b%e9%a9%ac%e5%8d%8e%e8%8b%b1%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_hbnxb200103015.aspx
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-hbnxb.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Lawrence+M+J%3bMarshall+D+F%3bDavies+P%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e20.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e20.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Frankel+O+H%3bBrown+A+H+D%3bBurden+J+J%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e2.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Russell+J+R%3bFuller+J+D%3bMacaulay+M%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e9.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e9.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Tac+K-L+J%3bPerrino+P%3bSpagnoletti+Zeuli+P+L%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/NSTLQK_10.2135-cropsci1992.0011183X003200040041x.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/NSTLQK_10.2135-cropsci1992.0011183X003200040041x.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Roos+E+E%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e7.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e7.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Del+Rio+A+H%3bBamberg+J+B%3bHuaman+Z%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e6.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e6.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Stoyanova+S+D%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e5.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Chebotar+S%3bR(o)der+M+S%3bKorzun+V%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/NSTLQK_NSTL_QKJJ0215092183.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/NSTLQK_NSTL_QKJJ0215092183.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Parzies+H+K%3bSpoor+W%3bEnnos+R+A%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e3.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e3.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Engels+J+M+M%3bRamanatha+Rao+B%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e19.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Sackville+Hamilton+N+R%3bChorhon+K+H%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e18.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%bc%a0%e6%99%97%3b%e5%8d%a2%e6%96%b0%e9%9b%84%3b%e5%bc%a0%e5%bf%97%e5%a8%a5%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_zwyczyxb200503006.aspx
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-zwyczyxb.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e7%9b%96%e9%92%a7%e9%95%92%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_zwyczyxb200501001.aspx
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-zwyczyxb.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Cairns+M+J%3bMurray+V%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e15.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e15.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e8%b0%a2%e5%8d%8e%3b%e5%b8%b8%e6%b1%9d%e9%95%87%3b%e6%9b%b9%e6%b0%b8%e7%94%9f%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_zgnykx200304002.aspx
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-zgnykx.aspx
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-zgnykx.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%9b%bd%e9%99%85%e7%a7%8d%e5%ad%90%e6%a3%80%e9%aa%8c%e5%8d%8f%e4%bc%9a(ISTA)%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e13.aspx


20.夏冰;卢新雄;陈晓铃 利用SSR分子标记检测分析30份大豆种质遗传完整性[期刊论文]-大豆科学 2007(03)

21.Taramino G;Tingey S Simple sequence repeats for germplasm analysis and mapping in maize 1996

22.Powell W;Morgante M;Andre C The comparison of RFLP,RAPD,AFLP and SSR(microsatellite)markers for

germplasm analysis 1996

 
引证文献(2条)

1.张恩来.徐福荣.汤翠凤.阿新祥.杨雅云.董超.张斐斐.徐安虎.戴陆园 云南当前种植地方稻种SSR遗传多样性分析

[期刊论文]-植物遗传资源学报 2011(6)

2.乔燕祥.周建萍.田齐建.穆志新 大豆种子老化过程中生理特性变化的研究[期刊论文]-植物遗传资源学报

2010(5)

 

 
本文链接：http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_zwyczyxb201002013.aspx

http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%a4%8f%e5%86%b0%3b%e5%8d%a2%e6%96%b0%e9%9b%84%3b%e9%99%88%e6%99%93%e9%93%83%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_ddkx200703003.aspx
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-ddkx.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Taramino+G%3bTingey+S%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e11.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22Powell+W%3bMorgante+M%3bAndre+C%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e10.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/ExternalResource-zwyczyxb201002013%5e10.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%bc%a0%e6%81%a9%e6%9d%a5%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%be%90%e7%a6%8f%e8%8d%a3%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e6%b1%a4%e7%bf%a0%e5%87%a4%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e9%98%bf%e6%96%b0%e7%a5%a5%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e6%9d%a8%e9%9b%85%e4%ba%91%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e8%91%a3%e8%b6%85%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%bc%a0%e6%96%90%e6%96%90%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%be%90%e5%ae%89%e8%99%8e%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e6%88%b4%e9%99%86%e5%9b%ad%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_zwyczyxb201106009.aspx
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-zwyczyxb.aspx
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e4%b9%94%e7%87%95%e7%a5%a5%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e5%91%a8%e5%bb%ba%e8%90%8d%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e7%94%b0%e9%bd%90%e5%bb%ba%22+DBID%3aWF_QK
http://s.g.wanfangdata.com.cn/Paper.aspx?q=Creator%3a%22%e7%a9%86%e5%bf%97%e6%96%b0%22+DBID%3aWF_QK
http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_zwyczyxb201005018.aspx
http://c.g.wanfangdata.com.cn/periodical-zwyczyxb.aspx
http://d.g.wanfangdata.com.cn/Periodical_zwyczyxb201002013.aspx

