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基于表型性状和SSR分子标记的云南省水稻主要
育成品种(系)的遗传相似性分析

徐福荣1，董 超1，杨文毅1”，张恩来1，汤翠凤1，阿新祥1，杨雅云1，张斐斐1，戴陆园1
(1云南省农业科学院生物技术与种质资源研究所，昆明650223；

2云南农业大学农业与生物技术学院，昆明650201)

摘要：利用株高等17个表型性状和48个SSR标记，对云南省18个育种部门(或课题组)自20世纪60年代以来选育的

40个品种(系)进行遗传相似性分析。结果显示，基于17个表型性状，40个品种(系)间的遗传相似性系数值平均为0．244，籼

型品种间为0．289。粳型为0．309。籼粳亚种间为0．162；基于48个SSR分子标记，40个品种(系)间的遗传相似性系数值平均

为0．383，籼型为0．318，粳型为0．478，籼粳亚种问为0．267；表明表型遗传相似性低于DNA水平。48个SSR分子标记共检测

到214个等位基因(Na)，每个标记平均为4．458个，变幅为2—8个；有效等住基因数(肌)平均值为2．8336，变幅为1．1515—

5．2981；多态性信息含量(me)平均值为0．6058。变幅为0．2118一O．8816；基因型多样性指数(曰’)平均值为1．1328，变幅为

0．3768一1．8087；其中RM84、RM249、RMl52、RM222和RM528是评价云南省水稻选育品种(系)遗传相似性比较理想的SSR

标记。聚类分析显示。云南省水稻主要选育品种(系)表现为亚种间遗传差异明显，亚种内遗传差异较小，粳型品种间遗传相

似性高于籼型，表明云南省选育的粳型品种(系)遗传多样性低，尤其是同一育种部门(或课题组)选育的品种间遗传相似度

较高。
。
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Abstract：The aim is to explore the genetic similarity(GS)of major improved flee(Oryza Sativa L．)varieties in

Yunnan province．The phenotypes of 1 7 agronomic traits and 48 SSR markers were applied to evaluate the GS among

the 40 major improved rice varieties bred by 1 8 different breeding groups in Yunnan province since 1 960s．The av-

erage GS eoefficients were 0．244 of the total 40 varieties．0．289 of the indica ones，0．309 of the Japonica ones and

0．162 of between indica ones and Japonica ones，respectively on the basis of 17 agronomic traits while the average

GS coefficients were 0．383，0．3 1 8，0．478 and 0．267 correspondingly on the basis of 48 SSR markers．The GS at

agronomic level was lower than that at DNA level．In total，214 number of alleles(Na)were detected，and the mean

Na was 4．458 ranging from 2 to 8．The average number of the effective alleles(Ne)was 2．8336 ranging from

1．1515 to 5．2981．The average of polymorphic information contents(PIC)was 0．6058 varying from 0．21 18 to

0．8816．The average genotype diversity index(H’)was 1．1328 varying from 0．3768 to 1．8087．The markers inclu一
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ding RM84，RM249，RMl52，RM222 and RM528 were found to be more suitable to evaluate improved rice varieties

in Yunnan province in genetic similarity．Clustering analysis based on GS coefficients showed that all the varieties

could be grouped into two obviously different clusters corresponding to the two subspecies，indica and japonica．The

results also indicated that genetic difference of among the indica rice varieties was higher than that of among the ja—

ponica ones．It was discovered that the genetic diversity of improved japonica rice varieties was lower compared with

the indica ones and genetic diversity of varieties bred by one breeding group was lower than that by different groups．

Key words：Major improved rice(Oryza sativa L．)varieties；Agronomic traits；SSR markers；Genetic similarity

全球近50％的人口以水稻为主食⋯。水稻是

我国第一大粮食作物，约占粮食总产量的40％L2 J。

半个多世纪以来，由于矮化育种、杂交稻、超级杂

交稻研究等的巨大成功，一批高产选育品种的大

面积推广种植，对保障全球粮食安全发挥着重要

的作用¨1。然而，众所周知，一方面良种集约化导

致大量地方品种被替代，遗传多样性下降”41；另

一方面，选育品种的亲本遗传基础狭窄，大多局限

于微效性状的较小改良(即微量的修修补补)，很

少有动大手术的品种产生，是近年来产量徘徊、品

质和抗性难以取得突破的主要原因¨1。例如，自

1995年以来，我国稻谷单产徘徊在6000—

6600kg／hm2之间¨1。因此，要实现水稻品种选育

研究再上新台阶，保障水稻生产持续发展，丰富水

稻品种遗传基础是关键。

针对水稻选育品种的遗传基础研究已有较多报

道。庄杰政等¨1利用50个RFLP标记对25份籼稻

品种的研究表明，现有水稻品种的遗传基础十分狭

窄。唐梅等p1利用RAPD标记对四川I省骨干恢复

系和保持系研究发现，保持系间、恢复系间遗传距离

小。何光华等¨驯利用9个RAPD标记对42个中籼

“三系”杂交稻骨干亲本研究认为，恢复系和保持系

的遗传多样性小，恢保间遗传一致性高。段世华

等⋯1利用RAPD标记对中国杂交水稻35个主要恢

复系进行研究表明，大部分材料间遗传差异较小，遗

传背景较单一。魏兴华等¨引利用40个SSR标记，

分析了329份我国近50年来常规稻主栽品种的遗

传变异表明，粳稻品种较籼稻显示出较强的季节型

和地域特征，建议拓宽选育品种的遗传基础。总之，

大量研究表明我国水稻选育品种的遗传基础狭窄。

地处低纬高原的云南省，稻作生态类型多样，但是对

云南省水稻主要选育品种的遗传相似性研究相对滞

后，限制了水稻种质资源的有效利用和品种选育研

究的突破。本研究利用株高等17个表型性状和48

个SSR标记，对云南省18个育种部门(或课题组)

选育的40个水稻主要品种(系)进行遗传相似性评

价，为拓展云南省水稻品种的遗传基础以及品种的

合理布局提供参考。

1材料与方法

1．1供试材料

供试的40个水稻品种(系)包括籼型11个、粳

型29个，其中陆稻2个，糯稻品种1个。为云南省

18个不同育种部门(或课题组)20世纪60年代以

来选育的常规品种，供试品种均经多年自交，遗传稳

定。品种名称、系谱及选育部门等信息详见表1。

1．2方法

1．2．1 表型性状调查 40个供试品种(系)于

2009年正季统一种植于云南省农科院昆明试验田，

3月14日播种，5月11日移栽。每个品种种植2行

区共20株，2次重复，随机区组设计，株行距20cm×

10cm，单本栽插，田间管理按常规方法统一进行。

按照《水稻种质资源描述规范和数据标准》Ⅲ1记载

标准调查株高、有效穗、穗长、穗伸出度、剑叶角度、

剑叶长、剑叶宽、穗型、穗总粒数、实粒数、秕粒数、结

实率、谷粒长、谷粒宽、粒长宽比、粒厚和倒伏性等共

17个性状。每个品种调查10株(每行5株)，所有

表型性状数据均经标准化处理后，利用统计分析软

件SPSSl3．0，按非加权分组平均法(unweighted pair

group method with arithmetic mean，UPGMA)进行聚

类分析¨“。 ‘

1．2．2 DNA提取及PCR反应参照已发表文章

中多态性较高，以及具有籼粳鉴别的SSR标

记¨}2¨，从中选择分布于水稻全基因组12条染色

体上的48个SSR标记，每条染色体上选择4个。引

物序列由上海英骏生物技术有限公司合成。按Ed·

wards等心21且稍有改进的CTAB法提取DNA，并进

行DNA的纯化。PCR体系(总反应体积为10“1)含

1．5p．1 10×PCR缓冲液(含Mg“)，0．4p,1 2．5mmol／

L dNTPs，0．2p．1 5U／l山l Taq酶，1．0pl 10p,moL／L SSR

引物，2．O斗l 20ng／trl DNA，4．9斗l ddH20。扩增程

序为95"C 5min；95。C下30s，60℃下30s，72℃下45s，万方数据
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合系4号

合系35号

合系4l

银光

滇粳优1号

滇系4号

云粳26

云粳30

云粳9号

云梗136

云冷2号·

云冷21号·

云恢11·

云恢72·

云恢124}

云恢290

陆引46

云陆52

楚粳2号

楚粳20号·

楚粳27号

凤稻9号

凤稻15号

风稻24号

合靖9号·

靖粳8号

沾粳12号

丽粳2号

丽粳6号

丽粳314号

红优4号

红阳3号·

滇屯502

文檑1号

文稻8号

滇陇201

德优18号·

德优19号·

合系42A·

榆密15A‘

轰早生／云粳135

合系4号／合系15号

滇靖8号／合系22-2

银条粳／合系40号

银条梗／合系34

越光／合系24／／合系34

云粳12号／云粳优5号

云粳15号／云粳优8号

西南175选株

西南175选株

轰早生／昆明217

粳掉3号／丰锦／／粳掉3号

205／768／／IP,2153／176

老糙谷／南高谷

205／768／／CPSL017

11舱68选系

引自印度尼西亚

陆引29／东回145

植生1号／若叶

25-3-3／楚粳7号3-1-2-1

楚梗22／合系39号

中丹2号／[轰早生／／(672／716)]

04-2865／滇榆1号

合系15／云粳23／／风稻11

不详

合系25号／云粳27号

IIU．8／鄂早四号天杂／／鄂早二号／晋宁768

丽江新团黑谷系选

合系4l号／丽粳5号

合系35号／合系40号／／鹤16

四喜粘／滇屯502

不详

滇侨20号／毫皮

78．220／BL4

滇屯502／泰引1号

毫木细／IR24

红优1号／德优8号

景农3号／墨江紫檑

合系42／滇受1号A

榆密15／滇型I号A

省农科院原中日合作课题组

省农科院原中日合作课题组

省农科院原中日合作课题组

省农科院梗稻育种中心

省农科院粳稻育种中心

省农科院粳稻育种中心

省农科院梗稻育种中心

省农科院粳稻育种中心

省农科院粮作所高原粳稻课题

省农科院粮作所高原粳稻课题

省农科院粮作所

省农科院粮作所

省农科院稂作所两系育种

省农科院粮作所两系育种

省农科院粮作所两系育种

省农科院粮作所

省农科院粮作所陆稻课题

省农科院粮作所陆稻课题

楚雄州农科所

楚雄州农科所

楚雄州农科所

大理州农科所

大理州农科所

大理州农科所

曲靖市种子管理站

曲靖市农科所

沾益监狱

面江市农科所

丽江市农科所

丽江市农科所

红河州农科所

红河州农科所

个旧市种子管理站／省滇型杂交水稻中心

文山州农科所

文山州农科所

德宏州农科所

德宏州农科所

德宏州农科所

云南农业大学

云南农业大学

‘：未通过审定的品系 ‘：The lines WaS not approved∞varietles
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共30个循环；然后72℃下10min，扩增产物放4。C冰

箱保存备用。采用8％的聚丙烯酰胺凝胶电泳及银

染法检测扩增结果。

1．3数据统计

以0、1统计SSR扩增带型，并建立相应的数

据库。在相同迁移率位置上，有带记为1，无带记

为0。等位基因位点数(Na)为群体内等位变异的

总数；有效等位基因位点数(effective number of al—

leles，Ne)心31，Ne=1／三(P；)2；多态性信息量(poly．

morphism index contents，PIC)‘圳，PIC=1一三

(p。)2；基因型多样性(日’)，日’=一驴i伽只。式
中P；为第i个多态位点上的基因频率。数据经转

化后用Popgene 32程序进行遗传相似性分析；根

据遗传相似性矩阵用NTSYS pc V2．2进行UPGMA

聚类分析。

2结果与分析

2．1水稻选育品种I系)的SSR标记多态性分析

48个SSR标记在40个水稻选育品种(系)中均

扩增出条带，范围在80一400bp之间，共检测到214

个等位基因(表2)，每个标记平均4．458个，变幅为

2～8个。以检测出4个等位基因的标记为最多，共

有16个，检测出5个的次之，共有15个，再次是3

个，共有8个标记。根据检测到的等位基因数在12

条染色体上的分布，第5染色体上平均检测到的等

位基因数最多，为5．75个，第6染色体次之，为5．5

个，第12染色体最少，为3．25个，其他染色体为

3．75—5个。检测到等位基因最多的标记是RM84

和RM249，均为8个，RMl52次之，为7个，RMl67

和RM4最少，仅为2个。48个SSR标记检测到的

有效等位基因数平均值为2．8336，变幅为1．1515—

5．2981，其中RM84、RMl52和RM222检测到的有

效等位基因数最多。每个标记的多态性信息含量

(PIC)平均值为0．6058，变幅为0．2118—0．8816，最

高为RMl52、RM84和RM528。每个标记的基因型

多样性指数(日’)平均值为1．1328，变幅为0．3768—

1．8087，RM84、RM528和RMl52为最高。综上表

明，RM84、BM249、RMl52、RM222和RM528是评价

云南省水稻主要选育品种(系)遗传相似性比较理

想的SSR标记。

裹2 40份水稻选育品种(系)的SSR标记的等位基因数、有效等位基因数和遗传多样性指数

Table 2 Number of alleles，effective alleles and genetic diversity indices of 40 rice varieties

万方数据
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2．2水稻选育品种(系)的遗传相似性分析

2．2．1基于表型性状的遗传相似性 基于株高等

17个表型性状，40个选育品种(系)间遗传相似性系

数(genetic similarity，GS)平均值为0．244，变幅为0—

0．647。籼粳两亚种间的遗传相似性系数平均值为

0．162，变幅为0—0．412，其中，红阳3号分别与凤稻

15号和云恢11号，以及文糯1号与云粳26号间遗传

相似性系数值为最大，为0．412；德优19号分别与云

粳136、云冷2l号和楚粳2号间遗传相似性系数值为

最低，为0。11个籼型品种间的遗传相似性系数平均

值为0．289，变幅为0．059—0．412，其中，红优4号分

别与文糯1号和文稻8号，德优18号与云恢72间遗

传相似性系数值为最大，为0．412；而德优19号与云

恢72，云恢290与陆引46为最低，仅为0．059。29个

粳型品种间的遗传相似性系数平均值为0．309，变幅

为0—0．647，云恢124与凤稻9号间遗传相似性系数

值为最大，为0．647，其次是合系4号分别与云粳30

号和楚粳20号，合系35号分别与楚粳27号和粳靖9

号，银光与云恢124，云冷2号与丽粳2号，楚粳27号

与云粳26号，云恢11与云恢124，其遗传相似性系数万方数据
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值为0．588，而云陆52分别与云粳26号和凤稻15号

为最低，为0。另外，40个品种(系)间的780个遗传

相似性系数的次数呈偏态分布，遗传相似性系数峰值

为0．12，中值为0．235(图1一A)。

2．2．2基于SSR标记的遗传相似性基于48个

SSR标记，40个选育品种(系)间的遗传相似性系数

平均值为0．383，变幅为0．084—0．842。籼粳两亚

种间的遗传相似性系数平均值为0．267，变幅为

0．084—0．634，其中，德优18号与榆密15A间遗传

相似性系数值为最大，为0．634；其次是凤稻15号

与云恢72，为0．463；最低则分别是红优4号与云粳

136，为0．084，红阳3号与云陆52，为0．085，红优4

号与合系4号，为0．086。11个籼型品种问遗传相

似性系数平均值为0．318，变幅为0．128—0．612，其
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中文糯1号与文稻8号为最大，为0．612；其次分别

是德优18号与滇屯502，为0．574，陆引46与云恢

72，陆引46与红阳3号，均为0．516；最低则为云恢

290与红阳3号，为0．128。29个粳型品种间的遗

传相似性系数平均值为0．478，变幅为0．167—

0．842，其中，滇系4号与楚粳20号为最大，为

0．842；其次是银光与合系35号，为0．787，凤稻15

号与凤稻24号，为0．779；最低则为云恢11与云粳

9号，为0．167。另外，40品种(系)间的780个遗传

相似性系数的次数呈现近似正态分布，遗传相似性

系数峰值为0．32，中值为0．358(图1一B)。综上表

明云南省选育的主要水稻品种(系)籼粳亚种间差

异明显，粳型品种间遗传相似性程度较籼型高，遗传

基础较狭窄。
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图l柏个水稻品种l系)间遗传相似性系数的次数分布

F喀l Frequency distribution of the genetic similarity for 40 rice accessions

A：基于农艺性状Based 011 phenotype data；B：基于SSR标记Based on SSR markers data

2．3水稻选育品种(系)的聚类分析

2．3．1 基于表型性状的聚类分析基于株高等17个

表型性状，40个选育品种(系)的聚类树型图(图2一A)

可知，40个供试品种在遗传相似性系数0．16处被分为

两个大类群，即籼粳两亚种群，I为粳亚种群，含有30

个品种(系)。在粳亚种群中，除籼型的滇屯502和陆

引46被误划分在该群外，符合率达到93．3％；在相似

系数约0．172处分为a．b两个次类群，其中a次类群则

在相似系数约0．224处又分为a．1和a一2两个次小类

群；a—1次小类群包含有26个品种，除滇屯502外均全

部是粳稻品种；a-2次小类群包含凤稻24号1个品种；

b次类群仅包含陆引46和合系42A与榆密15A两个

不育系。Ⅱ为籼亚种群，含有10个品种(系)。在籼亚

种群中，除云陆52被误划分在该群外，符合率达到

90％。在相似系数约0．200处分为C和d两个次类群。

总之，以遗传相似性系数约0．224作为阈值，可将40个

供试品种分为a一1、a一2、b、c和d共5个类群，粳型品种

主要集中在a．1类群中，籼型品种则集中于c和d类群

中，表明云南省选育的粳型品种较籼型遗传相似性程

度高，遗传基础较狭窄。

2．3．2基于SSR标记的聚类分析基于48个SSR

标记，40个供试品种(系)的聚类树型图(图2-B)可

知，40个供试品种在遗传相似性系数0．26处分为

两个大类群，即籼粳两亚种群，I为粳亚种群，含有

30个品种(系)。在粳亚种群中，除德优18被误划

分在该群，符合率达到97．5％。在遗传相似系数约

0．396处分为a、b两个次类群，其中a次类群则在

约0．458处又分为a一1和a．2两个次小群，a一1次小

群包含合系4号、合系35号、合系41号、银光和云

粳9号等5个品种，a一2次小群则集中了22个品种；

b类群仅包括德优18号、榆密15A和云陆52等3

个品种。Ⅱ为籼亚种群，含有lO个品种(系)。在

籼亚种群中，10个品种(系)全部属于籼稻，符合率

达到100％，其中在相似系数约0．302处被划分为C

h譬等口D1I■

万方数据
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和d两个次类群，每个次类群各包含5个品种。总 粳、3个凤稻、2个丽粳、2个云粳品种等，籼型品种

之，以遗传相似性系数0．458作为阀值，可将40个 除滇屯502和云恢290两个软米品种聚在一起外，

供试品种分为a-1、a一2、b、c和d共5个类群，其中 其余则比较分散。综上表明云南省选育的主要水稻

粳型品种主要集中在a一2类群，籼型则主要集中于e 品种(系)籼粳亚种间差异明显，粳型品种较籼型遗

和d类群。图中还显示，在粳型品种中，各育种部门 传相似性程度高，遗传基础较狭窄，尤其是同一育种

选育出的品种(系)均聚在一起，如3个合系、3个楚 部门选育出的粳型品种(系)。

0．16 0．28 0．40 0．53 0．65

遗传相似系数Genetic similarity coefficient 遗传相似系数Genetic similarity coefficient

图2基于表型和SSR分子标记数据的40份水稻材料的聚类分析

Fig．2 Dendrogram of cluster analysis for 40 Hce materials based on phenotype and SSR markers data

A：基于农艺性状Based on phenotype data；B：基于SSR标记Based OII SSR mai'kerll data

2．4水稻选育品种(系)系谱与SSR标记的对应关0．473；图2．B显示，合系4号和合系35号聚在a-1

系分析 类群，云冷2号和丽粳314号聚在a一2类群。来源

从供试品种(系)系谱(表1)，以及SSR标记的 于相同母本银条粳后代的银光和滇粳优1号，其遗

遗传相似性系数和聚类树型图(图2一B)可知。来源 传相似性系数值为0．253，分别聚在a一1与a．2类

于轰早生的后代有合系4号、云冷2号、合系35号 群。来源于相同父本合系34的滇粳优1号和滇系

和丽粳314号，其中，合系4号和云冷2号均有共同 4号，其遗传相似性系数值为0．750，聚在a．2类群

的母本轰早生，合系35号有一个亲本是合系4号， 下一个小类群。西南175选株获得的云粳9号和云

丽粳314号有一亲本是合系35号，而合系4号与合 粳136，其遗传相似系数值为0．526，分别聚在a一1

系35号的遗传相似性系数值为0．696，丽粳314号 与a一2类群。丽粳6号的母本是合系4l，二者的遗

与合系35号为0．417，合系4号与云冷2号为 传相似性系数值为0．400，分别聚在a一2与a．1类
万方数据
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群。红优4号和文稻8号均有一亲本为滇屯502，

然而，滇屯502与红优4号的遗传相似性系数值为

0．392，滇屯502与文稻8号为0．316，红优4号与文

稻8号为0．489；红优4号与文稻8号聚在c类群，

滇屯502聚在d类群。来源于相同父本滇型1号A

的合系42A和榆密15A，其遗传相似性系数值为

0．434，分别聚在a一2与b类群。综上表明，系谱上

有血缘关系的品种间遗传相似性程度并非很高，未

必聚在同一个小类群，这可能与选育部门(育种人)

对后代选拔的方向(或特性)有关。

3 讨论

3．1表型性状与SSR标记比较

表型性状和SSR标记是两种常用的遗传相似

性分析方法。SSR标记体现的是DNA水平上的差

异，不受环境的影响，而表型性状则是环境和DNA

变异互作的结果，易受环境影响Ⅲ’。本研究采用株

高等17个表型性状，通过供试的40个品种(系)

间、11个籼型品种间、29个粳型间以及籼粳哑种间

遗传相似性系数平均值，分别均显著低于48个SSR

标记水平。另外，40个供试品种(系)遗传相似性系

数的次数分布结果，SSR标记遗传相似性系数的次

数分布图呈近似正态分布，而表型性状次数分布图

则呈偏态分布。上述结果表明表型性状与SSR标

记在遗传相似性分析上存在一定差异。原因是本研

究的供试品种(系)所适应的生态环境复杂多样，而

在同一试验地点昆明市(海拔1916m，属典型的粳稻

区)种植，籼型品种(系)不能正常生长发育，甚至少

数粳型品种(系)也存在不适应因素，导致表型性状

的遗传相似性不能真实地反映DNA水平的遗传相

似性。这与张冬玲等旧钊研究认为，当研究群体分布

较广，其外界生态环境复杂多样时，表型水平可能不

能真实地反映DNA水平相一致。还与李红宇等旧¨

研究认为的表型性状不适宜地理纬度差异较大的东

北地区的遗传多样性研究相类似。因此，鉴于云南

省水稻主要选育品种(系)适应的生态复杂多样，对

其进行遗传相似性分析，DNA水平的鉴定结果较表

型性状更为可靠。

3．2 云南省水稻主要选育品种(系l的遗传相似性

本研究表明，云南省水稻主要选育品种(系)籼

粳亚种间表现较大的遗传差异，而籼粳亚种内则呈

现较高的遗传相似性。这与已有的研究旧8。321证明

栽培稻籼粳亚种间遗传分化明显相一致，与魏兴华

等¨副研究认为我国常规稻主栽品种籼粳亚种间存

在较大的遗传分化，籼粳亚种内较低的遗传变异相

一致。并提出在分析栽培稻遗传多样性时，应分别

分析籼粳亚种，避免因籼粳亚种间较大的遗传分化

而掩盖亚种内较小的遗传变异。本研究认为云南省

水稻主要选育品种(系)中粳型品种(系)的遗传相

似性高于籼型，这与已有的研究认为我国常规籼稻

主栽品种遗传变异稍高于粳稻¨2’25’3纠相一致。但

与刘克德等∞4o和Zhang等口副对云南地方稻种遗传

多样性分析，认为云南粳稻遗传多样性高于籼稻不

相一致。本研究的SSR标记聚类结果显示，云南省

选育的相同系列粳型品种(系)存在一定的地域分

布特点，尤其是相同育种部门(或育种者)育成的品

种往往遗传差异较小，聚在一起，如合系、楚粳、凤稻

以及丽粳系列品种，这与应杰政等"’和程本义等"钊

的研究结果相类似。这一现象在国内大部分育种部

门中同样存在，为加快育种进程，采取集中选用少数

骨干亲本等做法，致使我国水稻品种数量明显增加

的同时，同类型近似品种也明显增加，育成品种的遗

传基础变窄、遗传背景趋于单一一“。

我国有目的地进行水稻良种选育可追溯至

1919年p“。经过80多年的育种实践，我国已培育

出5000多个水稻新品种并得到生产应用¨2’弼1。云

南省的水稻选育工作始于20世纪60年代中期，从

西南175的变异株或天然杂交株中选育出新品种

(系)共计3世代27个品种"引。至2009年12月云南

省审定的稻类新品种就高达277个，其中合系系列品

种有合系2号、4、5、10、15、22、24、25、30、34、35、39、

40、4l和42号共计15个品种，楚粳系列品种有楚粳2

号、3、4、5、6、7、8、12、14、17、22、23、24、25、26、27、28、29

号和30号共计19个品种通过审定旧1。本研究基于

48个SSR标记的29个粳型品种(系)间遗传相似性

系数平均值为0。478，变幅为0．167—0．842。这结果

虽明显高于程保山等H¨以68个SSR标记分析35个

江苏各稻区粳稻主栽品种，其遗传相似系数变幅为

0．75—0．98。但是，云南省水稻主要选育品种(系)的

遗传基础不容乐观，应引起科技、管理以及育种和推

广等部门的高度重视，不能片面强调审定新品种的数

量，更应重视选育出的新品种在已有品种的产量、品

质和抗性等方面的改良程度。另外，新品种推广应用

过程中，避免一些人为因素导致新品种的淘汰(即被

品种选育者人为淘汰，因为新的品种选育出来了，必

须替代生产上的所谓“老品种”，才能体现育种工作

者的成绩)。还有，建议品种审定应增加DNA分子水

平的鉴定评价，与已经审定品种的指纹图谱数据库进万方数据



708 植物遗传资源学报 12卷

行比对，强调特异性。
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